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28076909.m  MAVRQALGRGLQLGRALLLRFAPKPGPLFGWGKP~~~~~~~~~~~~GPAAAWGRGERPGRVVS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PGAQPRPVGLPLPDRYRFFRQSVAGLAARIQRQFMVRARGGAGPCGRAVFLAFG~LGLGLIEEKQAEGRRAASACQEIQAIFTQKTKRVS~DPLDTRCWQGFRLEDYLIGQAI 
34872205.m  MAVRQALGRGLQLGRALLLRFAPKPGPVSGWGKP~~~~~~~~~~~~GPGAAWGRGERPGRVSS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PGAQPRPLGLPLPDRYRFFRQSVAGLAARIQRQFVVRARGGAGPCGRAVFLAFG~LGLGLIEEKQAESRRAASACQEIQAIFTQKNKQVS~DPLDTRRWQGFRLEDYLIGQAI 
PINK1.h     MAVRQALGRGLQLGRALLLRFTGKPGRAYGLGRP~~~~~~~~~~~~GPAAGCVRGERPGWAAG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PGAEPRRVGLGLPNRLRFFRQSVAGLAARLQRQFVVRAWGCAGPCGRAVFLAFG~LGLGLIEEKQAESRRAVSACQEIQAIFTQKSKPGP~DPLDTRRLQGFRLEEYLIGQSI 
24640183.f  MSVRLLTVRLIKHGRYILRSYCKRDIHANILDQNQLKTRSKRGFPLPSTAANVLRTTPQQAAKSVVNVVPRTINSPSGSPFNGSGSSPTSSSGIFRVGQHARKLFIDNILSRVTTTYSEDLRQRATRKLFFGDSAPFFALIGVSLASGSGVLSKEDELEGVCWEIREAASRLQNAWNHDEISDTLDSKFTIDDLEIGPPI 
24640185.f  MSVRLLTVRLIKHGRYILRSYCKRDIHANILDQNQLKTRSKRGFPLPSTAANVLRTTPQQAAKSVVNVVPRTINSPSGSPFNGSGSSPTSSSGIFRVGQHARKLFIDNILSRVTTTYSEDLRQRATRKLFFGDSAPFFALIGVSLASGSGVLSKEDELEGVCWEIREAASRLQNAWNHDEISDTLDSKFTIDDLEIGPPI 
31209241.i  MSFRLLTTRLYKHGRLLVQNYLKRDIHVSNVWTG~~~~~~~~~~PTESTKVNKINETLRHDLR~~~~~~~~~IN~~~~~~~~~~~~~DFRNNSFLRFGNQARRLFIDNVLNRVTNPYSVDLRLQATKKLLYGDSTPFFALVGVSLASGDGVLTKNDELEAVCWEIRHAMSNFQQKVGEKDIESRLDEEFGIENLNIGKPI 
17532823.w  MSMKRFGKAAYRIANELVAKGGRLPIFQRFLPRIFP~~~~~~~~~~~~~ATYNLGVH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VVLKKAPFPRQNALRIARLVTRHGRVFRPFSSVIIERHRFQNQNDWRRKFQPIR~~~~~~~~KELPRNVDLVERIRQIFGNSLRYNEDLKSTEWPN~~~~~~RIDSYEFGEFL 
2phk_PHK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GFYENYEPKEIL 
1l3r_PKA    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GNAAAAKKGXEQESVKEFLAKAKEDFLKKWETPSQNTAQLDQFDRIKTL 
2erk_Erk2   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AHHHHHHMAAAAAAGPEMVRGQVFDVGPRYTNLSYI 
1jwh_CKII   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSGPVPSRARVYTDVNTHRPREYWDYESHVVEWGNQDDYQLVRKL 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EDPSLDRPFISEGTTLKDLIYDMTTSGSGSGLPLLVQRTIARTIVLQESI 
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28076909.m  GKGCNAAVYEATMPTLPQHLEKAKHLGLI~GKGPDVVLK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GADGEQAPGTPTFPFAIKMMWNISAGSSS~EAILSKMSQELVPASRVALDGEYGAVTYRRSRDGPKQLAPHPNIIRVF 
34872205.m  GKGCNAAVYEATMPTLPQHLEKAKHLGLL~GKGPDVVSK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GADGEQAPGAPAFPFAIKMMWNISAGSSS~EAILSKMSQELVPASRMALDGEYGAVTYRRSRDGPKQLAPHPNIIRVF 
PINK1.h     GKGCSAAVYEATMPTLPQNLEVTKSTGLLPGRGPGTSAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GEGQERAPGAPAFPLAIKMMWNISAGSSS~EAILNTMSQELVPASRVALAGEYGAVTYRKSKRGPKQLAPHPNIIRVL 
24640183.f  AKGCAAVVYAADFKKDVASDGASLHTDAQPQATPAFAPNSWSTHEMMSPLQNMSRFVHNFGGSVDNVFHYSQPSAASDFVGAQSREQDQRHHEQQQHQNQEQEQHQNQEPSSSAFNVT~~~SPANSNINSSVDSYPLALKMMFNYDIQSNA~LSILRAMYKETVPARQRGMN~EAADEWERLLQNQTVHLPRHPNIVCMF 
24640185.f  AKGCAAVVYAADFKKDVASDGASLHTDAQPQATPAFAPNSWSTHEMMSPLQNMSRFVHNFGGSVDNVFHYSQPSAASDFVGAQSREQDQRHHEQQQHQNQEQEQHQNQEPSSSAFNVT~~~SPANSNINSSVDSYPLALKMMFNYDIQSNA~LSILRAMYKETVPARQRGMN~EAADEWERLLQNQTVHLPRHPNIVCMF 
31209241.i  AKGCSAVVYAASLKESTVSDNDDMNCNDIHNSK~SSSNGKCPNEAWTGDEPELS~~GQRSDGISPLLLPERTASEAFHQMMNESNAQTRTNNNRKVRFNSETRIRTMSENSASNHETIGHYQPDSIEQDYTIEEYPLALKMMFNYDIQSNA~MAILKAMYRETVPAKRR~~~~TVDNAWEKSLMEKTNFVPPHPNIVEMY 
17532823.w  GQGCNAAVYSARLANSDAESSGNTHYGAGFNEVTNILAEIP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PVSKVAQKKFPLAIKLMFNFEHDRDGDAHLLKSMGNELAPYPNAAKLLNGQMGTFRPLP~~~~~~AKHPNVVRIQ 
2phk_PHK    GRGVSSVVRRC~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IHKPTCKEYAVKIIDVTGGGSFSAEEVQELREATLKEVDILRKVSG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HPNIIQLK 
1l3r_PKA    GTGSFGRVMLVK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HKESGNHYAMKILDKQKVVKLKQIEHTLNEKRILQAVN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FPFLVKLE 
2erk_Erk2   GEGAYGMVCSAY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DNLNKVRVAIKKISPFEHQTYCQRTLREIKILLRFR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HENIIGIN 
1jwh_CKII   GRGKYSEVFEAIN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ITNNEKVVVKILKPVKKKKIKREIKILENLRG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GPNIITLA 
1ias_TGFbR  GKGRFGEVWRGKWR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GEEVAVKIFSSREERSWFREAEIYQTVMLRHENILGFIAADNKDNG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TWTQLWLVS 
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28076909.m  RAFTSSVPLLPGALADYPDMLPPHYYPEGLGHG~RTLFLVMKNYPCTLRQYLEEQTPSSRLATMMTLQLLEGVDHLVQQGIAHRDLKSDNILVEWD~SDGCPWLVISDFGCCLADQHVGLRLPFNSSSVERGGNGSLMAPEVSTAHSGPSAVIDYSKADTWAVGAIAYEIFGLANPFYG~~~~~~~~~~QGSAHLESRSY 
34872205.m  RAFTSSVPLLPGALADYPDMLPPHYYPEGLGHG~RTLFLVMKNYPCTLRQYLEEQTPSSRLATMMTLQLLEGVDHLVQQGIAHRDLKSDNILVEWD~SDGCPWLVISDFGCCLADERVGLQLPFNSSSVERGGNGSLMAPEVSTAHSGPHAVIDYSKADTWAVGAIAYEIFGLANPFYG~~~~~~~~~~QGSAHLESRSY 
PINK1.h     RAFTSSVPLLPGALVDYPDVLPSRLHPEGLGHG~RTLFLVMKNYPCTLRQYLCVNTPSPRLAAMMLLQLLEGVDHLVQQGIAHRDLKSDNILVELD~PDGCPWLVIADFGCCLADESIGLQLPFSSWYVDRGGNGCLMAPEVSTARPGPRAVIDYSKADAWAVGAIAYEIFGLVNPFYG~~~~~~~~~~QGKAHLESRSY 
24640183.f  GFFCDEVRNFPDGHLLYPVAQPQRINPQGYGRN~MSLYLLMKRYDHSLRGLLDSQDLSTRNRILLLAQMLEAVNHLSRHGVAHRDLKSDNVLIELQ~DDAAPVLVLSDFGCCLADKVHGLRLPYVSHDVDKGGNAALMAPEIFNTMPGPFAVLNYGKADLWACGALAYEIFGNRNPFYSSSGGMARERGEMTLSLRNSDY 
24640185.f  GFFCDEVRNFPDGHLLYPVAQPQRINPQGYGRN~MSLYLLMKRYDHSLRGLLDSQDLSTRNRILLLAQMLEAVNHLSRHGVAHRDLKSDNVLIELQ~DDAAPVLVLSDFGCCLADKVHGLRLPYVSHDVDKGGNAALMAPEIFNTMPGPFAVLNYGKADLWACGALAYEIFGNRNPFYSSSGGMARERGEMTLSLRNSDY 
31209241.i  GVFCDQVPDLSMSATLYPMALPQRLNPQGYGRN~MSLFLLMKRYNINLKDYLRQPGVDMRTRILLFAQLLEAVAHLNRHGVSHRDIKSDNILIELR~PNMPPTLVLTDFGCCIADKRHGLRIPYTSDEIDKGGNVALMAPEIIEQLPGTFAMLNYTKADLWACGAIAYEIFGSNNPFYS~~~~~~~~~~DVNSALKNTTY 
17532823.w  TAFIDSLKVLPDAIERYPDALHTARWYESIASEPKTMYVVMRRYRQTLHEYVWTRHRNYWTGRVIIAQLLEACTYLHKHKVAQRDMKSDNILLEYDFDDEIPQLVVADFGCALACDN~~WQVDYESDEVSLGGNAKTKAPEIATAVPGKNVKVNFEMADTWAAGGLSYEVLTRSNPFYK~~~~~~~~~~~~~~LLDTATY 
2phk_PHK    DTYETNTFFF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LVFDLMKKGELFDYLTEKVTLSEKETRKIMRALLEVICALHKLNIVHRDLKPENILLDDD~~~~~MNIKLTDFGFS~~~~~~~CQLDPGEKLREVCGTPSYLAPEIIECSMNDNHPGYGKEVDMWSTGVIMYTLLAGSPPFWHR~~~~~~~~~KQMLMLRMIMS 
1l3r_PKA    FSFKDNSNLY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MVMEYVAGGEMFSHLRRIGRFXEPHARFYAAQIVLTFEYLHSLDLIYRDLKPENLLIDQQ~~~~~GYIQVTDFGFAKR~~~~~~~~~VKGRTWXLCGTPEYLAPEIILSKG~~~~~~YNKAVDWWALGVLIYEMAAGYPPFFAD~~~~~~~~~QPIQIYEKIVS 
2erk_Erk2   DIIRAPTIEQMK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DVYIVQDLMETDLYKLLKTQHLSNDHICYFLYQILRGLKYIHSANVLHRDLKPSNLLLNTT~~~~~CDLKICDFGLARVADP~~~DHDHTGFLXEXVATRWYRAPEIMLNSKG~~~~~YTKSIDIWSVGCILAEMLSNRPIFPG~~~~~~~~~~~~KHYLDQLNH 
1jwh_CKII   DIVKDPVSRTP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ALVFEHVNNTDFKQLYQT~~LTDYDIRFYMYEILKALDYCHSMGIMHRDVKPHNVMIDHE~~~~HRKLRLIDWGLAEFYHP~~~~~~~GQEYNVRVASRYFKGPELLVDYQ~~~~~MYDYSLDMWSLGCMLASMIFRKEPFFHG~~~~~~~~~~~HDNYDQLVR 
1ias_TGFbR  DYHEHG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SLFDYLNRYTVTVEGMIKLALSTASGLAHLHMEIVG~~~TQGKPAIAHRDLKSKNILVKKN~~~~~GTCCIADLGLAVRHDSATDTIDIAPNHR~~VGTKRYMAPEVLDDSINMKHFESFKRADIYAMGLVFWEIARRCS~~~~~~~~~~~~~~~~IGGIHEDYQ 
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28076909.m  QEAQLP~EMPKSVPPEARRLVRSLLQREASKRP~~~~~~~~SARLAANVLHLSLWG~~EHLLALKNLKLDKMIAWLLQQSAATLLADRLR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EKSCVETKLQMLFLANLECEALCQAALLLSSWRAAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34872205.m  QEAQLP~EMPKSVPPETRQLVRSLLQREANKRP~~~~~~~~SARIAANVLHLSLWG~~EHLLALKNLKLDKMIAWLLQQSAATLLADRLR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EKSCVETKLQMLFLANLECEALCQAALLLSSWRAAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
PINK1.h     QEAQLP~ALPESVPPDVRQLVRALLQREASKRP~~~~~~~~SARVAANVLHLSLWG~~EHILALKNLKLDKMVGWLLQQSAATLLANRLT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EKCCVETKMKMLFLANLECETLCQAALLLCSWRAAL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
24640183.f  RQDQLP~PMSDACPPLLQQLVYNILNPNPSKRV~~~~~~~~SPDIAANVVQLFLWAPSNWLKAGGMPNSPEILQWLLSLTTKIMCEGRPQMGAGLM~~~~~~~~PVASCGNRRAYVEYLLICSFLARARLRRIRGALNWIQNVVA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
24640185.f  RQDQLP~PMSDACPPLLQQLVYNILNPNPSKRV~~~~~~~~SPDIAANVVQLFLWAPSNWLKAGGMPNSPEILQWLLSLTTKIMCEGRPQMGAGLM~~~~~~~~PVASCGNRRAYVEYLLICSFLARARLRRIRGALNWIQNVVA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
31209241.i  EEDMLP~AMDQNVPRLIQCLVQNILQRNPSKRL~~~~~~~~SPDIAANVVQLFLWSPSSWLRDRYVPSSNEILQWLLSLTTKILCEG~~~~PLRVT~~~~~~~~PDGTMG~RRTYTEYLLIASFLTRVRLERIKRALDWIHNVNA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
17532823.w  QESELP~ALPSRVNFVARDVIFDLLKRDPNERV~~~~~~~~KPNIAANALNLSLFRMGEDVKQMMEKCGISQMTTLLAGSSKVLSQKINSRLDKVMNLITAETIMANLAPHLISRAERQLRATFLSRMNREDIWRSLQYFFPAGVQLDTPATSSDCLETISSLMSSFSNDSENYEKQQKPAKNGYNNVPLLLRNVIRTDA 
2phk_PHK    GNYQFGSPEWDDYSDTVKDLVSRFLVVQPQKRY~~~~~~~~TAEEALAHPFFQQY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1l3r_PKA    GKVRFP~~~~SHFSSDLKDLLRNLLQVDLTKRFG~~~~~~~NLKNGVNDIKNHKWFATTDWIAIYQRKVEAPFIPKFKGPGDTSNFDDYE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EEEIRVXINEKCGKEFTEF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2erk_Erk2   ILGILGSPSQEDLNCIINLKARNYLLSLPHKNKVPWNRLFPNADSKALDLLDKMLTFNPHKRIEVEQALAHPYLEQYYDPSDEPIAEAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FKFDMELDDLPKEKLKELIFEETARFQPGYRS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jwh_CKII   IAKVLGTEDLYDYIDKYNIELDPRFNDILGRHS~~~~~~~~RKRWERFVHSENQHLVSPEALDFLDKLLRYDHQSRLTAR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EAMEHPYFYTVVKDQARMGSS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  LPYYDLVPSDPSVEEMRKVVCEQKLRPNIPNRWQS~~~~~~CEALRVMAKIMRECWYANGAARLTALRIKKTLSQLSQQEGIKM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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